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<170> FastSEQ for Windows Version 4.0 

<210> 1 
<211> 27 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 1 

tggggagggt ggggagggtg gggaagg 27 

<210> 2 
<211> 37 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 2 

gggggggggg gggcgggggc gggggcgggg gaggggt 37 

<210> 3 
<211> 57 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 3 

ggggggggac gcgggagctg ggggagggct tggggccagg gcggggcgct taggggg 57 



<210> 4 
<211> 28 



<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 4 

aggaagggga gggccggggg gaggtggc 2 8 

<210> 5 
<211> 20 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 



<220> 

<223> Primer 
<400> 5 

gggggcgggg cggggcgggg 

<210> 6 
<211> 25 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 6 

gggaggaagg gggcgggagt cgggg 

<210> 7 
<211> 30 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 7 

ggggacgcgg gcgggggcgg ggggagggcg 

<210> 8 
<211> 34 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 



25 



<220> 

<223> Primer 
<400> 8 

gggagggagg gaaggaggga gggagggagg gage 34 

<210> 9 
<211> 20 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



2 



<400> 9 

gggggcgggg cggggcgggg 



20 



<210> 10 
<211> 27 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 10 

qgaggaggag gaagaggagg aggaggc 27 

<210> 11 
<211> 12 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<210> 12 
<211> 38 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 12 

agagaagagg ggaggaggag gaggagagga ggaggcgc 3 8 

<210> 13 
<211> 13 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<210> 14 
<211> 28 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 14 

aggagaagga ggaggtggag gaggaggg 2 8 

<210> 15 
<211> 32 
<212> DNA 



<400> 11 
ggaggaggag ga 



12 



<400> 13 
ggagggggag ggg 



13 



3 



<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 15 

ggaggaggaa gaatgcgagg aggagggagg ag 

<210> 16 
<211> 40 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 16 

cccggggcgg gccgggggcg gggtcccggc gggggcggag 

<210> 17 
<211> 25 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 17 

ccgaaggagg aaggaggagg agggg 

<210> 18 
<211> 11 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 

<400> 18 
ggaggaggag g 

<210> 19 
<211> 15 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 19 

tccaactatg tatac 

<210> 20 
<211> 35 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<400> 20 



ttagcgacac gcaattgcta tagtgagtcg tatta 



35 



<210> 21 
<211> 45 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 21 

agtctgactg actgtacgta gctaatacga ctcactatag caatt 45 

<210> 22 
<211> 99 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 22 

tccaactatg tatactgggg agggtgggga gggtggggaa ggttagcgac acgcaattgc 60 
tatagtgagt cgtattagct acgtacagtc agtcagact 99 

<210> 23 
<211> 39 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<210> 24 
<211> 84 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 24 

tccaactatc tatactgggg agggtgggga gggtggggaa ggttagcgac acgcaattgc 60 
tatagtgagt cggtattact atca 84 

<210> 25 
<211> 27 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<400> 23 

agtctgactg actgtacgta gctaatacga ctcactata 



39 



<400> 25 

tggggagggt ggggagggtg gggaagg 



27 



<210> 26 
<211> 31 



5 



<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 26 

gggggggcgg gggcgggggc gggggagggg 

<210> 27 
<211> 31 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 27 

gcgcggggag gggagagggg gcgggagcgc 

<210> 28 
<211> 25 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 
<400> 28 

gcatcagtca tcagtcgtac tgcat 



